
Título del TFM. Descifrando los mecanismos moleculares de control de la traducción 

mediados por el RNA genómico en orthoflavivirus.  

Línea de investigación. Control traduccional en virus RNA 

Resumen de la propuesta. 

Los genomas de los virus RNA presentan una gran plasticidad que les permite 

desempeñar diferentes funciones a lo largo del ciclo infectivo. Esta plasticidad genómica 

les confiere una gran capacidad adaptativa que permite explorar nuevos hospedadores 

y contextos moleculares. Para alcanzarla es necesario asegurar un cierto grado de 

variabilidad sin alterar aquellas funciones que resultan esenciales para la progresión del 

ciclo viral. Por este motivo, la codificación de la información genética se produce a dos 

niveles: a nivel de secuencia nucleotídica, a través del sistema de codones; a nivel de 

estructura, mediante elementos de RNA conservados en el genoma. Estos elementos 

están definidos por una estructura que es resistente a los cambios en la secuencia 

nucleotídica y determina el desempeño de funciones esenciales para el ciclo viral, como 

la traducción, la replicación del genoma del virus o la encapsidación de dicho genoma. 

Para llevar a cabo estas funciones, los elementos del genoma operan a través de 

diversos mecanismos, como el reclutamiento de factores proteicos de origen viral y/o 

celular; o bien a través del establecimiento de interacciones RNA-RNA intra- e 

intermoleculares que forman estructuras definidas por redes complejas, organizadas y 

controladas en el genoma, para promover y cooperar en el desarrollo del ciclo infectivo.  

En este proyecto el estudiante profundizará en el estudio del control traduccional en 

orthoflavivirus a través de elementos estructurales del genoma viral. El genoma de 

orthoflavivirus es una cadena de RNA de polaridad positiva que contiene un único marco 

de lectura abierto (ORF) flanqueado por dos regiones no traducibles (5’ y 3’ UTRs) que 

portan información esencial para la viabilidad viral. Las UTRs del genoma viral están 

enriquecidas en elementos de RNA altamente conservados en estructura entre los 

distintos aislados virales. En el grupo de investigación hemos demostrado la implicación 

de algunos de estos elementos en el control de la síntesis de proteínas virales. El 

proyecto propuesto ofrece la posibilidad de estudiar los mecanismos moleculares 

subyacentes a este control.  

Para ello, se necesitará adquirir formación en Virología molecular y en técnicas básicas 

de Biología Molecular, Bioquímica y cultivos celulares. También se incluirá en la 

formación aproximaciones bioinformáticas. En paralelo, se potenciará el manejo de 

recursos científicos bibliográficos y conceptos para la elaboración de una memoria de 

divulgación de resultados del desarrollo de un proyecto científico y defensa de los 

mismos. 

Tutora: Cristina Romero López: cristina_romero@ipb.csic.es 

Co-tutor: Alfredo Berzal Herranz: aberzalh@ipb.csic.es 

Criterios de selección del estudiantado:  

Graduados en Bioquímica, Biotecnología, Biología o Farmacia con nota de Grado de 

8.0 o superior: 70%; entrevista previa: 30% 
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