PROPUESTA DE TRABAJO FIN DE MASTER

*Titulo del TFM (propuesta inicial, podra modificarse en la version final):

Estudio del factor o*®' del patégeno humano Pseudomonas aeruginosa y su posible uso como diana
terapéutica

*Linea de investigacion (consultar lineas disponibles en https://masteres.ugr.es/microbiologia/investigacion/lineas):

Papel de la sefializacidn celular en la virulencia bacteriana

*Resumen de la propuesta (maximo 250 palabras):

Pseudomonas aeruginosa es un microorganismo patdgeno capaz de causar infecciones agudas vy
crénicas en humanos. Es una de las principales causas de infeccién intrahospitalaria, y debido a su alta
resistencia a multiples antibidticos y su gran capacidad de adquirir nuevas resistencias, la Organizacién
Mundial de la Salud lo ha declarado como prioridad alta en la busqueda de estrategias para su erradicacion. P.
aeruginosa es capaz de colonizar cualquier érgano y tejido del cuerpo humano produciendo infecciones que a
menudo resultan mortales. Uno de los factores clave para esta alta capacidad de adaptabilidad e infeccién es
el elevado nimero de sistemas de sefalizaciéon que tiene este patdgeno los cuales le permiten detectar el
hospedador y activar la expresion de factores de virulencia. Entre ellos, los factores sigma de funcién
extracitoplasmica (06fF) son uno de los principales mecanismos de sefializacién durante el proceso de
infeccion.

El objetivo de este trabajo de investigacidn es dilucidar la funcién del factor o®' de P. aeruginosa.
Analisis de RNA-seq realizados en el grupo de investigacion han mostrado que este factor o induce la
expresion de uno de los principales sistemas de virulencia de este patdgeno, el sistema de secrecion de tipo lll
(T3SS). El T3SS es utilizado por P. aeruginosa para inyectar efectores toxicos directamente en las celulas
eucariotas del hospedador. Mediante aproximaciones de biologia molecular (extraccion de acidos nucleicos y
proteinas, electroforesis, clonacion molecular, secuenciacion), bioquimica de proteinas (purificacion mediante
FPLC, co-inmunoprecipitacion, Western-blot), y analisis de expresion génica (RT-PCR cuantitativa, fusiones
transcripcionales a genes reproteros) se analizara la cascada de sefalizacion que produce la activacion del
factor of®'. Ademads, la interaccién de o*® con el DNA se analizard mediante ensayos de movilidad
electroforética (EMSA). Este estudio nos permitira disefiar nuevas estrategias para inhibir la activacion de esta
proteina de sefalizacidon y combatir asi este patégeno.
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*Criterios de seleccion de los estudiantes (consultar criterios orientativos en
https://masteres.ugr.es/microbiologia/docencia/trabajo-fin-master e indicar el porcentaje, o puntuacion en una escala de 1a 10, en

que cada criterio de seleccion contribuira a la decision final):
e Grados o Licenciaturas afines al TFM propuesto (1)
¢ Nota de expediente académico del Grado o Licenciatura (2)
e Experiencia previa de laboratorio (1)
e Acreditacion de conocimiento de idioma extranjero (1)
e Conocimientos y formacion previa del estudiante en materias o tematicas afines al TFM propuesto (3)
e Entrevista personal (2)

*Modo de contacto:

Correo electrénico: marian.llamas@eez.csic.es
Teléfono de contacto: 958181600 Ext. 439170

*Campo obligatorio
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