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Resumen linea de investigacion (opcional)

El interés de nuestro grupo se centra en el desarrollo de nuevas técnicas para la integracién y analisis de
grandes volimenes de datos biomédicos. En particular, trabajamos en metodologias para el analisis
integrado de datos multi-omicos con el objetivo de lograr una mejor comprensién de los mecanismos
moleculares asociados a enfermedades complejas, avanzar en su diagndstico y tratamiento. En los ultimos
afios nos estamos centrando también en metodologias para la prediccion de fenotipos y respuesta a
tratamiento a partir de datos transcripcionales de célula Unica y el desarrollo de técnicas avanzadas para el
manejo y analisis de historiales clinicos electrénicos.
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Rybakowska P., Van Gassen S., Martorell Marugan J. et al., Protocol for large scale whole blood
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microRNA-122 using dynamic chemical labelling with single molecule detection overcomes stability
and isomiR challenges for biomarker qualification. Analytical Chem. 2020. D1
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L. Lopez-Caraballo, J. Martorell-Marugan, P. Carmona-Saez, E. Gonzalez-Munoz. iPS-Derived Early
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Stimulation. Cells, 2020. Q1

e L. Lopez-Caraballo, J. Martorell-Marugan, P. Carmona-Saez, E. Gonzalez-Mufioz. Analysis of
menstrual blood stromal cells reveals SOX15 triggers oocyte-based human cell reprogramming.
iScience, 2020. Q1

e AB Carrillo-Galvez, S. Galvez-Peisl, JE Gonzalez-Correa, M. de Haro-Carrillo, V. Ayllén, P. Carmona-
Sdez, V. Ramos-Mejia, P. Galindo-Moreno, F. E. Cara, S. Granados-Principal, P. Mufioz, F. Martin, P.
Anderson. GARP is a key molecule for mesenchymal stromal cell reponses to TGF- and fundamental
to control mitochondrial ROS levels. Stem Cells Transl Med. 10.1002, 2020. Q1

e A Gallardo, A. Molina, H.G. Asenjo, J. Martorell-Marugan, R. Montes, V. Ramos-Mejia, A. Sanchez-
Pozo, P. Carmona-Saez, L. Lopez-Onieva, D. Landeira The molecular clock protein Bmall regulates
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e A. Garcia-Moreno, P. Carmona-Saez. Computational Methods and Software Tools for Functional

Analysis of miRNA Data. Biomolecules. 2020. Q2

TESIS DIRIGIDAS RECIENTEMENTE

- Daniel Toro Dominguez. Nuevos métodos computacionales para el analisis integrado de datos —
Omicos y su aplicacién en la medicina de personalizada. Universidad de Granada. 16/10/2019.
Directores: Pedro Carmona Saez, Marta Alarcén Riquelme

- Jordi Martorell Marugan. Computational and statistical methods for integrated analysis of biomedical
data. Universidad de Granada. 2021. Directores: Pedro Carmona Sdez, Victor Gonzalez Rumayor

- Rall Lépez Dominguez. Inferencia de patrones de regulacidén a partir de datos édmicos. Universidad
de Granada. 2023. Directores: Pedro Carmona Sdez, Marta Alarcén Riquelme

- Adrian Garcia Moreno. Analysis of Functional Annotations in Regulatory Elements. Universidad de
Granada. 2023. Directores: Pedro Carmona Saez

PROYECTOS Y AYUDAS DE INVESTIGACION

- Title: Medicina de Precisién en enfermedades autoinmunes: Integracién de datos omicos para
descubrimiento de biomarcadores e inferencia de redes (PID2020- 119032RB-100). Entity: Proyectos
del Plan Nacional 2020. Ministerio de ciencia e innovacién. Budget: 145.200 € . Period: 01/09/2021 -
30/11/2024 PI: P. Carmona Saez

- Title: Integracion de datos omicos para descubrimiento de biomarcadores e inferencia de redes
(P20_00335). Entity: Proyectos I+D+i 2020, J. de Andalucia. Budget: 100.350 €. Period: 04/10/2021-
30/06/2023. PI: P. Carmona Séaez

- Title: Nuevo método de Inteligencia Artificial para modelos predictivos con datos de expresidon
génica en células unicas (PPJIA2022-14). Entity: Ayudas del plan propio UGR 2022. Budget: 1000 €
Period: 01/01/2023-31/12/2023 PI: P. Carmona Sédez

- Title: AUTOIMMOMICS: Desarrollo de una plataforma centralizada de datos émicos en
enfermedades autoinmunes para el descubrimiento de nuevos tratamientos y biomarcadores (B-
CTS-40-UGR20. Entity: Proyectos I+D+i -FEDER 2020. Junta de Andalucia. Budget: 30.000 €. Period:
01/07/2021 - 30/06/2023. PI: P. Carmona Saez



Title: DatAC (Data Against COVID-19): Herramienta de integracion de datos sobre COVID-19 y analisis
de factores asociados a focos de contagio y propagacion de la enfermedad (CV20-36723). Entity:
Junta de Andalucia. Budget: 48.000 € Period: 09/09/2020 - 09/09/2021. PI: P. Carmona Saez

Title: 3TR: Taxonomy, Treatment, Targets and Remission. Identification of the Molecular
Mechanisms of nonresponse to Treatments, Relapses and Remission in Autoimmune, Inflammatory,
and Allergic Conditions. (831434) Entity: EU-Innovative Medicines Initiative. Budget: 80.546.383 €
Period: 01/09/2019- 01/08/2026. PI: Marta Alarcén

Title: Identificacion de Biomarcadores en Lupus Eritematoso Sistémico Mediante Andlisis Integrado
de Transcriptoma y Metiloma (PI-0173-2017). Entity: Consejeria de Salud. Junta de Andalucia.
Budget: 59364 €. Period: 2017-2020. PI: P. Carmona- Saez

Title: Afianzando la red bioinformatica Traslacional TRANSBIONET (RED2018- 102404-T). Entity:
Redes de Excelencia. Ministerio de Ciencia, Innovacién y Universidades Budget: 20.000 € Period:
2019-2020. PI: Alfonso Valencia

Title: Diseccionando los determinantes de la variabilidad en el posicionamiento de los nucleosomas
en poblaciones de células pluripotentes (BFU2016-75233-P). Entity: Proyectos del Plan Nacional de
[+D+l 2016.. Budget: 169400.€. Period: 12/2016- 12/2019. PI: D. Landeira

Title: Molecular Reclassification to Find Clinically Useful Biomarkers for Systemic Autoimmune
Diseases. (115565) Entity: EU.IMI - Innovative Medicines Initiative. Budget: 22.700.000 € Period:
01/02/2014 - 31/01/2019. PI: Marta Alarcon

TRABAJOS FIN DE MASTER DIRIGIDOS

1.

Titulo del trabajo: Analisis de Falsos Positivos en la técnica GSEA, aplicacion al paquete mCSEA
Entidad de realizacion: Universidad de Granada

Alumno/a: Pablo Pedro Jurado

Calificacion obtenida: Sobresaliente (9.8)

Fecha de defensa: 2023

Titulo del trabajo: Técnicas estadisticas y de machine learning para el analisis integrado de datos
multiémicos

Entidad de realizacion: Universidad de Granada

Alumno/a: MANUELF. I.

Calificacion obtenida: Sobresaliente (9.6)

Fecha de defensa: 2022

Titulo del trabajo: Redes neuronales basadas en informacidn bioldgica para tareas de clasificacion
en enfermedades complejas

Entidad de realizacion: Universidad de Granada

Alumno/a: Pablo A.L.

Calificacion obtenida: Sobresaliente (9.6)

Fecha de defensa: 2022

Titulo del trabajo: Analisis de datos de metiloma: Deteccion de regiones diferencialmente metiladas
Entidad de realizacion: Universidad de Granada

Alumno/a: Paula Mota

Calificacion obtenida: Notable (8.5)

Fecha de defensa: 2021

Titulo del trabajo: Analisis de tendencias en investigaciéon de COVID-19



Entidad de realizacion: Universidad de Granada
Alumno/a: Javier Pozueco

Calificacion obtenida: Notable (8.5)

Fecha de defensa: 2021

6. Titulo del trabajo: Analisis transcriptémico en pacientes de enfermedades autoinmunes
Entidad de realizacion: Universidad de Granada
Alumno/a: Nerea Felices
Calificacion obtenida: Sobresaliente (9.6)
Fecha de defensa: 2020

7. Titulo del trabajo: Integracion de datos y clustering: anadlisis y contribucidn a la investigacion del
cancer
Entidad de realizacidn: Universidad de Granada
Alumno/a: MANUEL ANTONIO Ruiz Cardenas
Calificacién obtenida: Matricula Honor (9.6)
Fecha de defensa: 2019

8. Titulo del trabajo: Meta Analisis de estudios de Expresion Génica en enfermedades complejas
Entidad de realizacion: Universidad de Granada
Alumno/a: Juan Antonio Villatoro Garcia
Calificacion obtenida: Matricula Honor (10)
Fecha de defensa: 2019

9. Titulo del trabajo: Bioinformatica y Biologia Computacional
Entidad de realizacion: Universidad de Granada
Alumno/a: ALVARO B. M.

Calificacion obtenida: Sobresaliente (9.8)
Fecha de defensa: 2019

10. Titulo del trabajo: SURVIVAL ANALYSIS FROM PATHWAYS AND TRANSCRIPTOMICS DATA
Entidad de realizacidn: Universidad de Granada
Alumno/a: Alba Escalera
Calificacién obtenida: Matricula Honor (10)
Fecha de defensa: 2019

11. Titulo del trabajo: ANALISIS INTEGRADO DE PERFILES DE METILOMA
Entidad de realizacion: Universidad de Granada
Alumno/a: Francisco Javier Soriano Delgado
Calificacion obtenida: Matricula de Honor (10)
Fecha de defensa: 2017

12. Titulo del trabajo: Andlisis de patrones de expresidn génica en enfermedades autoinmunes
sistémicas mediante factorizacién de matrices no negativas
Entidad de realizacion: Universidad de Granada
Alumno/a: Ariana Casas
Calificacién obtenida: Sobresaliente (9.5)
Fecha de defensa: 2017

13. Titulo del trabajo: Caracterizacion de mutaciones somaticas en cancer de pulmén a partir de datos
de TCGA



14.

15.

16.

17.

Entidad de realizacion: Universidad de Murcia
Alumno/a: Raul Lépez

Calificacion obtenida: Notable (8.1)

Fecha de defensa: 2017

Titulo del trabajo: mCSEA: Identification of subtle differential methylation in predefined regions.
Studying the epigenomics of fetal growth disorders

Entidad de realizacion: Universidad de Pompeu Fabra

Calificacion obtenida: Sobresaliente (9)

Alumno/a: Jordi Martorell

Fecha de defensa: 2017

Titulo del trabajo: Explotacién bioinformatica de datos del proyecto The Cancer Genome Atlas
Entidad de realizacion: Universidad de Granada

Alumno/a: Martin Santamarina Garcia

Calificacidn obtenida: Sobresaliente (9)

Fecha de defensa: 2016

Titulo del trabajo: Desarrollo y aplicacion de técnicas de Meta-analisis en estudios de asociacion
genética

Entidad de realizacion: Universidad de Granada

Alumno/a: Raquel Lopez Alcaraz

Calificacion obtenida: Matricula Honor (10)

Fecha de defensa: 25/09/2015

Titulo del trabajo: Andlisis de datos en Bioinformatica: Asociacidon entre mutaciones puntuales y
patrones de expresion génica

Entidad de realizacion: Universidad de Granada

Alumno/a: Daniel Parras Burgos

Calificacion obtenida: Sobresaliente (10)

Fecha de defensa: 22/09/2014



