
 

 

Investigador Principal: Pedro Carmona Sáez (pcarmona@ugr.es) 

Centro de Trabajo: Facultad de Medicina, UGR/ GENyO 

Teléfono: +34 958 715 500 Ext. 167 

 

Resumen línea de investigación (opcional) 

El interés de nuestro grupo se centra en el desarrollo de nuevas técnicas para la integración y análisis de 

grandes volúmenes de datos biomédicos. En particular, trabajamos en metodologías para el análisis 

integrado de datos multi-omicos con el objetivo de lograr una mejor comprensión de los mecanismos 

moleculares asociados a enfermedades complejas, avanzar en su diagnóstico y tratamiento. En los últimos 

años nos estamos centrando también en metodologías para la predicción de fenotipos y respuesta a 

tratamiento a partir de datos transcripcionales de célula única y el desarrollo de técnicas avanzadas para el 

manejo y análisis de historiales clínicos electrónicos.  
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- Title: Medicina de Precisión en enfermedades autoinmunes: Integración de datos omicos para 

descubrimiento de biomarcadores e inferencia de redes (PID2020- 119032RB-I00). Entity: Proyectos 

del Plan Nacional 2020. Ministerio de ciencia e innovación. Budget: 145.200 € . Period: 01/09/2021 - 
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sistémicas mediante factorización de matrices no negativas 
Entidad de realización: Universidad de Granada 
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