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TNFRSF1A polymorphisms rs1800693 and rs4149584 in patients with multiple
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Identification of a functional variant in the KIF5A-CYP27B1-METTL1-FAM119B locus
associated with multiple sclerosis.Alcina A, Fedetz M, Fernandez O, Saiz A, Izquierdo
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TESIS DIRIGIDAS RECIENTEMENTE (5 ULTIMOS ANOS).

Titulo Human long-chain acyl-CoA synthetase (ACSL5) variants: from gene to
pathology

Doctorando: Dorothy Ndagire.

Universidad: Granada

Facultad / Escuela: Biologicas

Fecha: 24/5/2012

Titulo Bases Genéticas y Moleculares de la Esclerosis Multiple
Doctorando: Antonio Catala Rabasa

Universidad: Granada

Facultad / Escuela: Farmacia

Fecha: 30/11/2012

Titulo: Estudio de variantes genéticas y analisis epigenético de loci asociados a
Esclerosis Mdltiple.

Estudiante: Mercedes Delgado

Universidad: Sevilla

Facultad / Escuela: Biologia

Fecha: 21/11/2014

TRABAJOS FIN DE MASTER REALIZADOS

Titulo Mapeo fino del gen hesosa-6-fosfato deshidrogenasa (H6PD) en esclerosis
multiple

Estudiante Carina Duarte

Programa: Master en Inmunologia Molecular y Celular de la Universidad de
Granada

Universidad: Granada

Facultad / Escuela: Bioldgicas

Fecha Septiembre 2010

Titulo Mapeo fino del locus de riesgo PANK4-HES5-TNFRSF14-C10RF93-MMEL1
en esclerosis multiple

Estudiante Débora Falcon

Programa: Master en Inmunologia Molecular y Celular de la Universidad de
Granada

Universidad: Granada

Facultad / Escuela: Biologia

Fecha: Diciembre 2010

Titulo Asociacion de laregién 7p12.2 con Esclerosis Mdltiple

Estudiante: Cristina Barrionuevo

Programa: Master de Genética y Evolucién de la Universidad de Granada
Universidad: Granada

Facultad / Escuela: Biologia

Fecha: Julio 2012

PROYECTOS Y AYUDAS DE INVESTIGACION



Titulo del proyecto MAPEO FINO Y EXPRESION DE LOS GENES DEL HLA
USANDO NUEVAS TECNOLOGIAS DE SECUENCIACION Y APLICACION EN
ESCLEROSIS MULTIPLE

Entidad financiadora: Junta de Andalucia, Consejeria de Innovacion, Ciencia y Empleo
Entidades participantes: CSIC, ERA7, Hospital Virgen Macarena

Duracion, desde: Febrero 2014 Feb. 2017

Investigador responsable:_Fuencisla Matesanz del Barrio

Numero de investigadores participantes: 7

Titulo del proyecto IMPLICACION DE LOS NIVELES DE EXPRESION DE LOS
GENES HLA CLASE Il EN ESCLEROSIS MULTIPLE Y OTRAS
INMUNOPATOLOGIAS

Entidad financiadora: Fundo de Investigacion Sanitaria P12/00555
Entidades patrticipantes: CSIC

Duracion, desde: Enero 2013 Dic. 2015

Investigador responsable:_Fuencisla Matesanz del Barrio
Numero de investigadores participantes: 3

Titulo del proyecto MINER. APRENDIZAJE AUTOMATICO DE MODELOS DE
INTERACCION DE GENOTIPOS CON DISTINTOS NIVELES DE INCLUSION DE
CONOCIMIENTO EXPERTO

Entidad financiadora: CEIl BioTic Granada (BioTic 85)

Entidades participantes: CSIC, UGR

Duracion, desde: Enero 2013 Dic. 2013

Investigador responsable: Fuencisla Matesanz del Barrio y Manuel Gédmez Olmedo

Titulo del Proyecto: RED ESPANOLA DE ESCLEROSIS MULTIPLE (REEM)

Entidad financiadora: Fondo de Investigacién Sanitaria/RETICS (RD07/0060/0019)
Entidades participantes: SAS, CSIC

Duracion, desde: Enero 2013 Dic. 2016

Investigador responsable: Guillermo izquierdo Ayuso/ Fuencisla Matesanz del Barrio
Numero de investigadores participantes: 20

Titulo del proyecto IDENTIFICACION DE LAS VARIANTES CAUSALES
ASOCIADAS A ESCLEROSIS MULTIPLE: APLICACION A LA PREDICCION
TEMPRANA DE LA ENFERMEDAD

Entidad financiadora: Fondo de Investigacion Sanitaria /10/0526

Entidades participantes: SAS

Duracioén, desde: Enero 2011 Dic 2013

Investigador responsable: Fuencisla Matesanz del Barrio

Numero de investigadores participantes: 1




