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ESCLEROSIS MÚLTIPLE 
Entidad financiadora: Junta de Andalucia, Consejería de Innovación, Ciencia y Empleo 
Entidades participantes: CSIC, ERA7, Hospital Virgen Macarena 
Duración,  desde: Febrero 2014 Feb.  2017  
Investigador responsable: Fuencisla Matesanz del Barrio  
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