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Resumen línea de investigación 

 

Los linfocitos son los únicos tipos celulares qie no tienen la misma dotación genética que el 
resto de las células somáticas del organismo. Esto es debido a que los genes que codifican 
para sus receptores de antígeno sufren un proceso de recombinación único denominado 
recombinación V(D)J que permite que cada linfocito exprese un único receptor para 
antígeno. Este proceso es el responsable de la diversidad prácticamente ilimitada de 
receptores distintos para antígeno existentes que permiten nuestra defensa inmunitaria 
adaptativa. Nuestro laboratorio está centrado en la regulación de la expresión génica de 
estos receptores en linfocitos T. Existen dos tipos de linfocitos T, T y T, en función de 
la expresión de dos tipos de receptores de antígeno: TCR y TCR, formados por 
dimerización de las cadena TCR y TCR o las cadenas TCR y TCR. La expresión de 
estos receptores está muy controlada durante el desarrollo para permitir la generación 
secuencial de los linfocitos T y T. Los genes que codifican por estas cadenas tienen 
programas muy controlados para su expresión y son dependientes de unas secuencias 
reguladoras de la transcripción denominadas enhancers, capaces de funcionar a largas 
distancias de la posición de los promotores y sitios de iniciación de la transcripción. El 
conocimiento de la regulación de la expresión de los genes que codifican para las cadenas 
de los receptores de antígeno a través de us enhancers es fundamental para entender los 
mecanismos implicados en la generación de los linfocitos, los cuales son responsables de 
la respuesta inmunológica adaptativa. Estos estudios son importante no sólo para conocer 
la regulación de los enhancers en condiciones normales, sino también en condiciones en 
los que la desregulación de los mismos provoca translocaciones aberrantes dando lugar a 
transformación leucémica. 
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