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RESUMEN LÍNEA DE INVESTIGACIÓN 

El acoplamiento funcional de la transcripción y el splicing alternativo se está convirtiendo 
en un componente esencial de la regulación de la expresión génica. A pesar de 
considerables esfuerzos, siguen siendo numerosas las preguntas con respecto a la 
importancia funcional y el impacto global de este acoplamiento en la homeostasis celular y 
del organismo, así como los mecanismos moleculares subyacentes. Nuestro trabajo actual 
considera que los mecanismos de acoplamiento permiten el establecimiento de puntos de 
control que regulan la síntesis y el procesamiento del precursor del RNA mensajero 
(mRNA). Las proteínas que actúan en la interfase de estos procesos servirían como 
factores de punto de control para regular el splicing co-transcripcional. Además de estudiar 
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los eventos moleculares que regulan estas interacciones, queremos ir más allá y 
proporcionar nuevos conocimientos sobre los mecanismos moleculares que actúan en 
situaciones patológicas, en concreto en las enfermedades neurodegenerativas y cáncer. 
Para el desarrollo de los objetivos planteados utilizamos un amplio abanico de técnicas 
bioquímicas y moleculares, genómicas y nanotecnológicas. 
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