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Resumen de líneas de investigación 

- Aproximaciones multi-ÓMICAS para enfermedades hematológicas (Consorcio InterLymph).  

- Genómica y farmacogenómica de la Leucemia Linfática Crónica (Consorcio CRuCIAL).  

- Genómica de las Gammapatías Monoclonales (MM y MBL; Consorcio IMMEnSE) 

- Genómica y Farmacogenómica de la Leucemia Mieloide Aguda (Consorcio NuCLEAR) 

- Genómica de la Aspergilosis Invasiva (Consorcio aspBIOmics) 

- Genética de los síndromes mielodisplásicos (Consorcio MIRACLE) 

- Genética de los síndromes mieloproliferativos (Consorcios IMPuLSE) 

- Genética y farmacogenómica de las enfermedades autoinmunes (Artritis Reumatoide y Espondilitis 

Anquilosante; Consorcio REPAIR).  

- Identificación de nuevos antivirales y estratificación basada en ÓMICAS de pacientes con COVID-

19: Consorcio INTENSIVE. 

- Genética del cáncer colorrectal (Consorcios GECCO, DACHS, CRCGEN, GENRISK).  

- Genética del cáncer de páncreas (Consorcio PANDORA) 

- Genética del cáncer de próstata (Consorcio PRACTICAL) 
 

La medicina de precisión en el área del cáncer se ha centrado históricamente en el uso de datos del mundo real 

generados por los sistemas de atención sanitaria con el objetivo de identificar a individuos a riesgo de desarrollar 

cáncer o incluso para caracterizar a aquellos pacientes con el mayor riesgo de progresión durante el curso de la 

enfermedad que padecen. Esta estrategia permite intervenciones clínicas que reducen el riesgo de aparición de 

cáncer, el fracaso del tratamiento y la recaída. 
 

En esta línea, nuestro grupo tiene como objetivo establecer estrategias de prevención primaria y secundaria en 

cáncer y la prevención del fracaso terapéutico y la progresión de las enfermedades neoplásicas. Basamos nuestras 

estrategias en la creación de perfiles de riesgo o pronóstico que integran biomarcadores identificados en los campos 

de la genómica/farmacogenómica, la epigenómica y la proteómica, en combinación con factores del microbioma y 

factores ambientales y de estilos de vida a lo largo de la historia natural de cada neoplasia. Aunque es evidente que 

el entorno juega un papel importante en el desarrollo de cáncer, como lo ejemplifica el marcado aumento de la 

incidencia de la mayor parte de los tumores sólidos y hematológicos en las últimas décadas, hasta la fecha se han 

identificado pocos factores de riesgo ambientales, lo que dificulta la prevención primaria. Esto también significa 

que actualmente no es posible estratificar a los pacientes según características etiológicas y clínicas relevantes. Una 

integración completa de datos multi-ÓMICOS con el microbioma, los factores ambientales y de estilos de vida en 

los perfiles de riesgo y pronóstico tiene el potencial de abordar esta brecha de conocimiento. Además, este enfoque 

podría proporcionar herramientas individualizadas para la prevención y estratificación del riesgo y pronóstico, 

mejorar el diagnóstico temprano de las neoplasias e individualizar el tratamiento, lo que resulta particularmente 

importante en subtipos agresivos con rápida progresión de la enfermedad.  
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de riesgo, respuesta terapéutica y pronóstico en leucemia mieloide aguda: Consorcio NuCLEAR 

Entidad Financiadora: Instituto de Salud Carlos III  

Financiación: 147.620,00 € 
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Entidad Financiadora: Consejería de Economía, Innovación y Ciencia 
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Duración: 2020-2021 

IP: Juan Sainz y Miguel Ángel López Nevot 
 

TRABAJOS FIN DE MÁSTER DIRIGIDOS  

He dirigido un total de 16 TFMs entre los años 2019 y 2024.  
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Estudio de asociación para la validación de los polimorfismos genéticos identificados por GWAS para 

la leucemia linfocítica crónica (20 créditos) 

Sobresaliente (9,8) 

1 

 

Curso Académico 

Alumno 

Programa 

Título del trabajo 

 

Calificación 

Número tutores 

2020 /2021 

(Exp. 96890) ANA B. G. 

Máster Universitario en Genética y Evolución 

Estudio de validación de la asociación de variantes identificadas mediante GWAS con respuesta a 

fármacos anti-TNF en la Artritis Reumatoide. (20 créditos) 

Sobresaliente (9,0) 

1 

 

Curso Académico 

Alumno 

Programa 

Título del trabajo 

 

Calificación 

2020 /2021 

(Exp. 97826) ISABEL L. C. 

Máster Universitario en Genética y Evolución 

Influencia de variantes relacionadas con la Diabetes mellitus tipo 2 (DM2) en el riesgo de desarrollar 

cáncer de próstata. (20 créditos) 

Matricula Honor (9,2) 



Número tutores 1 

 

Curso Académico 

Alumno 

Programa 

Título del trabajo 

 

Calificación 

Número tutores 

2021 /2022 

(Exp. 105981) MARÍA MAGDALENA D. L. 

Máster Universitario en Genética y Evolución 

Identificación de variantes genéticas asociadas con el riesgo a desarrollar aspergelosis pulmonar 

invasiva en pacientes con hematopatías malignas. (20 créditos) 

Notable (7) 

1 

 

Curso Académico 

Alumno 

Programa 

Título del trabajo 

 

Calificación 

Número tutores 

2021 /2022 

(Exp. 104540) MARTA S. G. 

Máster Universitario en Genética y Evolución 

Impacto de los polimorfismos en genes de la vía de la autofagia en el riesgo a desarrollar leucemia 

linfocítica crónica. (20 créditos) 

Notable (8.5) 

1 

 

Curso Académico 

Alumno 

Programa 

Título del trabajo 

 

Calificación 

Número tutores 

2022 /2023 

(Exp. 110636) ANGELS S. F. 

Máster Universitario en Genética y Evolución 

Variantes genéticas en genes de la autofagia como marcadores de susceptibilidad para leucemia 

mieloide aguda: un estudio en el contexto del consorcio NuCLEAR. (20 créditos) 

Sobresaliente (9,5) 

1 

 

Curso Académico 

Alumno 

Programa 

Título del trabajo 

 

Calificación 

Número tutores 

2022 /2023 

(Exp. 112520) MARÍA JOSÉ T. L. 

Máster Universitario en Genética y Evolución 

Polimorfismos en genes relacionados con la autofagia asociados a la supervivencia de pacientes con 

cáncer colorrectal. (20 créditos) 

Notable (8,7) 

1 

 

Curso Académico 

Alumno 

Programa 

2022 /2023 

(Exp. 110525) LAURA DE LA CARIDAD B. R. 

Máster Universitario en Genética y Evolución 



Título del trabajo 

 

Calificación 

Número tutores 

Influencia de variantes genéticas en genes de la autofagia sobre el riesgo a desarrollar Mieloma 

Múltiple. (20 créditos) 

Notable (7.6) 

1 

 

Curso Académico 

Alumno 

Programa 

Título del trabajo 

 

Calificación 

Número tutores 

2022 /2023 

(Exp. 112890) ANA P. F. 

Máster Universitario en Genética y Evolución 

Identificación de marcadores genéticos solapantes en Artritis Reumatoide y Espondilitis 

Anquilosante: meta-análisis de 3 grandes poblaciones europeas. (20 créditos) 

Sobresaliente (9) 

1 

 

Curso Académico 

Alumno 

Programa 

Título del trabajo 

 

 

Calificación 

Número tutores 

2023 /2024 

Cristina C. G. 

Máster Universitario en Genética y Evolución 

Identificación de nuevos factores de riesgo genéticos solapantes y específicos de enfermedad para la 

artritis reumatoide y la espondilitis anquilosante: un meta-análisis de tres grandes poblaciones 

europeas y caracterización funcional 

Notable (8,0) 

1 

 

Curso Académico 

Alumno 

Programa 

Título del trabajo 

Calificación 

Número tutores 

2023 /2024 

Judit P. C 

Máster Universitario en Genética y Evolución 

Diseño de un ensayo de flujo lateral para la detección de un biomarcador proteico en orina 

Sobresaliente (9) 

2 

 

Curso Académico 

Alumno 

Programa 

Título del trabajo 

Calificación 

Número tutores 

2023 /2024 

Sergio G.  

Máster Universitario en Genética y Evolución 

Por determinar.  

Por determinar. Convocatoria Extraordinaria – septiembre de 2024.  

2 

 


