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Resumen línea de investigación (opcional)

La línea de investigación se centra en la identificación de las bases genéticas y moleculares de
enfermedades complejas, con un enfoque particular en el papel del sexo en su etiopatogenia. Para
ello, se emplean estudios de asociación del genoma completo (GWAS), mapeo por mezcla,
secuenciación masiva y diversas aproximaciones computacionales, incluyendo genómica funcional,
epigenómica y transcriptómica, tanto en tejido como a nivel de célula única. Estas herramientas
permiten desentrañar la biología subyacente a estas enfermedades, contribuyendo de manera
significativa al avance del conocimiento científico y a su aplicación en el desarrollo de la medicina
de precisión.
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