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José L. Oliver Jiménez es Catedratico de Genética y dirige el Grupo de Gendmica
Evolutiva y Bioinformatica de la Universidad de Granada, BIO-162 del PAI. Cuenta con
mas de un centenar de publicaciones y acumula un total de 3348 citas (ISI Web of
Science).

Sus perfiles de investigacion son: ResearcherID: C-7223-2008; Cédigo ORCID: 0000-
0003-0216-0393; ScopusAuthor ID: 7401628079; Google Académico. Imparte
docencia de Biocomputacidn, Bioinformatica y Gendmica en el Grado de Bioquimica y
en los Masteres de Genética y Evolucién y de Biotecnologia de la Universidad de
Granada.

Dirige, o ha dirigido recientemente, varias Tesis doctorales, Trabajos Fin de Grado y
Trabajos Fin de Master sobre epigendmica. Sus investigaciones mas recientes han
ido enfocadas al desarrollo de herramientas bioinformaticas para explorar el
epigenoma, tanto en humanos como en plantas. La metilacién del DNA, y més
concretamente la adicién de un grupo metilo en el C5 de la citosina, es la marca
epigendmica por excelencia, jugando un papel clave en muchos procesos patoldgicos
y de desarrollo. Es bien conocido que en mamiferos la metilaciéon aberrante (sobre
todo la hipermetilacién) estd implicada en la aparicién de desérdenes como el
cancer, la inmunodeficiencia o la inestabilidad centromérica.

Pues bien, muchos caracteres de interés agronémico en plantas estan sometidos
también a control epigenético. Asi por ejemplo, las plantas obtenidas a partir de
semillas experimentalmente desmetiladas de Arabidopsis tienen una mortalidad mas
alta, un mayor crecimiento del tallo, una floracién retrasada y una menor produccién
de frutos, indicando asi que los epigenes pueden influenciar la eficacia bioldgica.

Ademas, muchas respuestas epigenéticas inducidas por el medio ambiente muestran
herencia transgeneracional y estan también positivamente correlacionadas con la
eficacia biolégica. Estos datos nos llevaron a pensar que las alteraciones de la
metilaciéon podrian estar implicadas en la resistencia a ciertas plagas, como la
resistencia a la arafia roja en tomate. Es por eso que se planteé el proyecto que tiene
actualmente en vigor (AGL2013-49090-C2-2-R). Sus publicaciones mas recientes
tratan sobre el desarrollo de algoritmos para la elaboracién de mapas de metilacién
de alta resolucién en citosinas individuales (FLOOOResearch 2:217, 2014), el
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desarrollo de bases de datos para almacenar dichos mapas y de herramientas de
mineria de datos para su explotacion (Nucl. Acids Res. 42 D1: D53-D59, 2014; Nucl.
Acids Res. 45 (D1): D97-D103, 2017), el desarrollo de herramientas bioinformaticas
para el estudio del RNA pequeio (Nucl. Acids Res. 43 W1: W467-W473, 2015), la
identificacién de regiones de metilacién diferencial tejido-especificas y edad-
especificas, asi como la caracterizacién epigendémica de las regiones reguladoras
relacionadas con la resistencia a plagas en plantas, como la arafa roja en tomate
mencionada mas arriba y objeto del proyecto que actualmente tiene en vigor.
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